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803 
TCT 


GCT 


AAC 


812 
CCT 


K 


E 


A 


T 


R 


A 


Q 


V 


L 


N 


A 


T 


N 


G 


S 


A 


2sr 


? 


TGC 


ATT 


821 
TTA 


CCT 


GGA 


830 
TTT 


AAT 


GGG 


839 
ACC 


TTT 


ACA 


848 
TAT 


TCA 


GGA 


857 
GTG 


GAG 


TAT 


866 
AAG 



C 


I 


L 


P 


G 


F 


N 


G T 


F 


T Y 


S 


G V 


E 


Y K 


GCT 


TTT 


875 
TCC 


CCT 


TCT 


884 

-TCT 


GGC 


893 
TCC AAC 


TTT 


.902 
GAT GAT 


TGC 


911 
AAA GAA 


ATA 


920 
ATT CTT 


A 


F 


S 


P 


S 


S 


G 


S N 


.F 


D D 


C 


K E 


I 


r L 


AAG 


GTT 


929 
CTT 


AAA 


GTA 


938 
AAT 


GAT 


947 
CCA TGT 


CCC 


956 
TAT CCG 


AGT 


965 
TGC ACT 


TTT 


974 
GGT GGA 


K 


V 


li 


K 


V 


N 


D 


P C 


p 


Y P 


S 


C T 


F 


G G 


ATA 


TGG 


983 
AAT 


GGT 


GGA 


992 
GGA 


GGG 


■ 1001 
AGT GGA 


CAA 


1010 
AAA AAA 


CTT 


1019 
TTT GTT 


ACT 


1028 
TCA GCT 


I 


W 




G 


G 


G 


G 


S G 


Q 


K K 


L 


F V 


T 


S ' A 


TTC 


GCT 


1037 
TAC 


CTG 


GCT 


1046 
GAA 


GAT 


1055 
GTT GGT 


ATG 


1064 
GTT GAG 


CCA 


1073 
AAT AAA' 


CCT 


1082 
AAT TCC 


p 


A 


Y 


^ L 


A 


E 


D 


V G 


M 


V E 


p 


N 


P 


N S 


ATA 


CTT 


1091 
CAT 


CCA 


GTA 


1100 
GAT 


TTC 


1109 
GAA ATT 


GAA 


1118 
GCT AAG 


CGA 


1127 
GCT TGT 


GCA 


113 6 
TTA AAC 


T 




ZI 

Ml 


p 


V 


D 


F 


E I 


Hi 








7\ 


T M 


TTT 


GAG 


1145 
GAT 


GTC 


AAA 


1154 
TCC 


ACT 


1163 
TAT CCT 


CGA 


1172 
CTT ACG 


GAT 


1181 
GCA AAA 


CGT 


1190 
CCA TAT 


F 


E 


D 


V 


K 


S 


T 


Y P 


R 


L T 


D 


A K 


R 


P Y 


GTA 


TGC 


1199- 
ATG 


GAT 


CTC 


1208 
TTA 


TAC 


1217 
CAA CAT 


GTG 


1226 
TTG CTT 


GTT 


1235' 
CAT GGA 


TTT 


1244 
GGC TTA 


V 


C 


•K 


D 


L 


L 


Y 


Q _H 


■ V 


I. L 


V 


H G 


F 


G L 


GGT 


CCA 


1253 
CGA 


AAA 


GAG 


1262 
ATT 


ACA 


1271 
GTA GGT 


GAG 


1280 
GGA ATT 


CAA 


1289 
TAT CAG 


AAT 


1298 
rCT GTT 


G 


P 


R 


K 


E 


I 


T 


V G 


E 


G I 


Q 


Y Q 


N 


S V 


GTG 


GAA 


1307 
GCT 


GCA 


TGG 


1316 
CCT 


1325 
CTA GGT ACT 


GCC 


1334 
GTG GAA 


GCC 


1343 
ATA TCA 


GCG 


1352 
FTA CCT 


V 


E 


A 


A 


W 


P 


L 


G T 


A 


V E 


A 


I S 


A 


L P 
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1361 1370 1379 1388 1397 1406 

AAG TIT AAG GGA VTA ATG TAT TTT ATT TAA ^GCT TTT AGA GAT GTC AAG ATA TTT 

K F K R L MY F I * A F R d' V K I F 

1415 1424 1433 1442 1451 ' 1460 

CAG TAA CAG CTA ACT TTA TCA AAA ATT AAA TAA AAC TGG CGC ATT TTG TCT TTC 3 

Q*QLTLSKIK*NWRILSF 
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SEQ .ID NOS: 3'-L6' 



9 IS 27 36 '45 54 

5 ' AAG TGC TCT TCT CTC TGT AGT TAG TTG CAT TGG ACT AAA GCC ATG GAC TTC TTA 



KC S S LC S * LHWTKA MDF L. 

* 63 72 81 50 99 103 

ATT AGT CTC ATG ACC TTT GTG TTC ATG TTA ATG CCT GCT ATC TCT TCC TCC CAA 



XSLMTFVFMLMPAISS SQ- 

117 126 135 144 153 162 

TAT CTC GGA AAC AAC ATT CTC ATG AAT CGT AAG ATA TTA CTC CCC AAA AAT CAjG 



171 180 189 198 207 215 

QAA CCA GTT ACA TCA TAC GCT GTT ATA TTT GAT GCT GGT AGC ACT GGA. AGC AGA 



EPVTSYAV I^FDAGSTGS R 

225 234 243. 252 261 270 

GTC CAT GTC TAC AAT TTT GAT CAG AAC TTA GAT CTC CTT CCC GTT GAA AAC GAA 



VHVYNFDQNLDLL -PVE-NE 

279 283 297 306 315 324 

CTT GAG TTT TAT GAT TCG GTT AAA CCC GGT TTG AGT TCA TAC GCT GCT AAT CCT 



LEFYDSVKPGLSSYAA N* ' P 

333 342 351 3S0 369 378 

GAA GAA GCT GCA GAA TCT CTG ATT CCA CTT CTA AAA GAA GCA GAA AAT GTG GTT 



EEAAESLIPLLKEAENVV 

387 396 405 414 '423 432 

CCT GTG AGC CAG CAA CCC AAC ACA CCC GTT AAG CTT GGG GCA ACT GCA GGT_TTA 



PVSQQPMTP^/ K L . G A T A G L 

441 450 459 468 - 477 486 

AGC CTT TTG GAG GGG AAT GCT GCT GAA AAT ATA TTG CAA GCG GTC AGG GA.T ATG 



R L L E G N -A AENILQAVRDM 

495 504 513 . 522 531 540 

CTC AGC AAC AGA AGT GCC CTT AAT GTT' CAA TCA GAT GCA GTA TCT ATT CTT GAT 



LSNRSALNVQSDAVS ILD 

549 558 567 576 585 594 

GGA ACC CAA GAA GGT TCT TAT CTT TGG GTG ACA ATT AAC TAT CTC TTG GGG AAG 



GTQ EGSYLWV TINYLLGK 

603 612 621 630 639 648 

TTG GGA AAA AGA TTT ACA AAG ACA GTG GGA GTA GTT GAT CTA GGA GGT GGG TCA 



LGK RFTKTVGVVDLGGG S 
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657 S6S 675 684 693 7Q2 

GTG CAA. ATG ACA TAT GCA GTC TCA AGG AAC ACA GCT AAA AAT GCT CCA AAA GTA 

VQMTYAVSRNTAKNAP XV 

711 720 729 738 747 755 

CCT GJVA. GGA GAG GAT CCA TAC ATA AAG i^AG CTT GTA CTC CAG GGA AAG A^A TAT 

PEGEDPYIKKEiVuQGKKY 

765 774 783 792 801 810 

GAC CTT TAT GTT CAC AGT TAC TTG CGC TAT GGA AGA GAA GCA TTT CGT GCA GAG 

DL-YVH SYL RYG REAr' RA H, 

819 828 837 846 855 364 

ATT TTC AAG GTC GCT GGT GGT TCT GCT AAT CCT TGC ATT TTA GCT GGC TTT GAT 

IFKVAGGSAN-PCILAGFD: 
873 882 891 900 909 913 \ 

ggg gca tat aca tat tcc gga gca gag tat aag gtc tcg gcc cca gct- tca gga ' 
gay tysgaeykvsapasgI 

927 936 945 954 963 972 

TCT AAC TTG AAT CAA TGC AGA AAG ATA GCT CTT AAG GCT CTT AAA GTG AAT GCA 

S N L N Q C R K I A L K A L K V N * " A 

981 990 999 1008 1017 102S 

CCT TGT CCC TAT CAG AAT TGC ACT TTT GGT GGG ATA TGG AAT GGT GGA GGT GGA 

PCPYQWCTFGGr WNGGGG 

1035 1044 1053 1062 1071 1080 ' 

AGT GGT CAA AAA AAT CTT TTC CTT ACT TCA TCT TTC TAT TAC CTC TCT GAA GAT 

SGQ— KiSTLFLTS SPY YLS ED 
1089 1098 1107 1116 1125 1134 

gtt ggg atc ttt gtg aat aaa ccc aat gcc aaa att cgt cca gtt gat ttg aag 
vgifvimkpna-kirpvdlk; 

1143 1152 1161 1170 1129 1188 

ACT GCA GCT AAA CTA GCT TGT AAA ACA AAT CTT GAG GAT GCA . AAA TCC AAA ^TAC . 

TAAKLACKTNLEDAKSK* y" ] 

1197 . 1206 1215 1224 1233 1242" 

CCA GAT CTT TAT GAG AAA GAC AGT GTT GAA TAT GTG TGC TTG GAT CTT GTC TAC 

PDLYEKDSVEYV CIiDLVY 

1251 1260 1269 1278 1287 1296 i 

GTG TAC ACA TTG CTT GTT GAT GGA TTT GGT CTT GAT CCA TTT CAA GAG GTT ACA : 

VYTLL.VDGF GLDPFQE -V — T 

i 

1305 1314 1323 1332 1341 1350 \ 

GTG GCG AAT GAA ATT GAA TAT CAG GAT GCT CTT GTG GAA GCC GCA TGG CCT CTA 

VAISTE I E YQ DALVSAAW P L 
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1359 13S3 1377 . 1386 1395 1404 

GGC ACT GCC ATA GAA GCA ATA TCA TCA TTG CCT AAA TTT GAG AGA TTA ATG TAT 

GTAIEAI SSL'PKFERLMY 

1413 1422 1431 1440 1449 1458 

TTT ATT TAA ACT ACT AGT ACC TGC TTA AGC CTG GAT TAG CTG AAG AAA TAA AAT 

Fi *ttstcls'ldylkk* N 

1467 1476 1485 

GAA ATA AAA GCC GCA TCT TTC 1TC CTT GCT T 3 ' 

EIKAASFFLA 



